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Bilimsel Yayinlardaki

Tirkiye, http://www.scimagojr.com/countryrank.php Ancak sitasyon kalitesi agisindan H indeksine gore
sitesinde yayinlanan verilere gore tiim alanlar dikkate siralama yapilinca igler degisiyor. Tiim alanlarda 21'den
alindiginda sitasyon sayisi agisindan 21. sirada yer aliyor. 38'e, hematolojide 12'den 29'a, kardiyoloji'de 10'dan 31'e,
Konu tip olunca ise 13. siraya ¢ikiyor. Hematolojide 12, cerrahide ise 7'den 24'e geriliyor.

kardiyolojide 10, cerrahide ise 7. sirada yer aliyor.

Tablo 1. The SCImago Journal & Country Rank'e gére (ilkelerin sitasyon sayilari (ilk 25 sirada yer alan Ulkelere yer verilmistir)

Country Documents Do(c::iltxfr?:\ts Citations Self-Citations ngﬂznmsez:r H index
1 United States 4.307.536 4.093.725 72.315.171 33.964.623 17,29 1.023
2 United Kingdom 1.242.464 1.149.767 17.140.454 4.282.684 14,78 619
3 Japan 1.220.415 1.197.781 11.953.831 3.783.244 10,12 480
4  China 1.217.169 1.210.267 3.969.504 2.038.379 4,61 237
5  Germany 1.132.583 1.093.560 14.435.211 3.952.207 13,46 542
6 France 822.978 793.722 9.987.207 2.409.794 12,88 497
7  Canada 628.843 603.080 8.371.847 1.721.035 14,84 483
8 Italy 608.338 581.455 6.809.577 1.656.582 12,29 432
9  Spain 448.240 424983 4.373.765 1.166.471 11,07 338
10  Russian Federation 405.278 402.933 1.778.817 558.282 4,42 239
11 Australia 400.860 379.694 4.709.170 1.046.069 13,4 368
12  India 391.687 375.928 1.974.974 685.821 5,77 202
13 Netherlands 346.852 332.278 5.348.158 957.715 16,88 418
14 Korea, Republic Of 318.480 314.108 2.076.627 500.633 8,14 224
15  Sweden 249.888 241.935 3.820.670 682.671 16,2 372
16  Switzerland 247.319 237.718 4.178.226 618.639 18,6 422
17  Brazil 235.216 229.522 1.509.255 479.730 7,93 212
18  Taiwan, Province of China 233.198 228.847 1.514.306 394.815 7,88 187
19  Poland 209.076 206.022 1.250.544 359.402 6,61 208
20  Belgium 188.150 181.079 2.462.076 398.841 14,41 323
21 Turkey 170.616 162.296 821.820 243.162 6,03 139
22 lsrael 154.155 148.604 2.037.712 326.314 14,07 309
23 Austria 130.299 124.708 1.590.326 245.409 13,56 281
24  Denmark 129.590 125.332 2.075.889 327.844 17,21 303
25  Finland 124.184 121.358 1.714.200 310.191 15,1 273
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18 Kasim Avrupa

Antibiyotik direnci 6teden beri bilinmektedir. Ancak son
zamanlarda direng gelisimi ¢ok artmig, hem Avrupa'da hem de
yurdumuzda halk saghgim tehdit eder hale gelmistir. Eger bu
sorun ciddiye alinmaz ve antibiyotik kullanim hizi ayni sekilde
devam ederse, direng nedeniyle antibiyotik Oncesi c¢aga
doniilecek ve basit bir enfeksiyon dahi tedavi agisindan sorun
olabilecektir.

Ulusal diizeydeki calismalarla direng oranlarmi distiren
tilkeler de vardir. Uzun vadede, antibiyotik kullaniminda akilct
davranmak ve enfeksiyonlarin kontroliinti saglamak yolu ile
antibiyotik direng gelisimini azaltmak miimkiindiir. Bu amagla

Giinu

Avrupa Hastaliklari Onlenmesi ve Kontrol Merkezi (European
Centre for Disease Prevention and Control-ECDC), Avrupa
Birligi iiye ve aday tilkelerle birlikte, 18 Kasim't yilik “Avrupa
Antibiyotik Farkindalik Giinii” olarak ilan etmistir.

Bu giiniin amaci, antibiyotik direnci problemine karsi
hekimlerde ve toplumda farkindalik yaratmak, herkesin
katiliminin saglanmasi ile antibiyotiklerin gelecekte de giivenle
kullanilabilmesini saglamaktir.

Kaynak:
http://www.rshm.gov.tr/index.php?option=com_content&ta
sk=view&id=1578&Itemid=1

Domuz Gribinin insanlara Gegis
Yolunda Tanimlanan Yeni Bir Mutasyon

Birlesik Devletler Berkeley Ulusal Laboratuvari'ndaki ve
Kaliforniya Universitesi'ndeki arastiricilar tarafindan HIN1
grip viriisiiniin domuzdan insana bulasmasinda yeni bir biyolojik
yolak kesfedildi. Erken test sonuglari, HIN1 genlerinin birisinde
simdiye kadar bilinmeyen bir mutasyonun, viriisiin insanlara
bulagsmasinda énemli bir rol oynayabilecegini gostermektedir.

Bu calismanin bag arastiricist olan biyokimyact Jennifer
Doudna, influenza viriisiiniin insanlara bulagmasinin ¢apraz-tiir
enfeksiyonlarin biyolojik bariyerini agmasimni  gerektirdigini
belirtmistir. Domuz orijinli HIN1 influenza A viriistinde, bir cift
aminoasit varyantt olan ve “SR polimorfizmi” olarak
tanimlanan, replikasyonu ve olasilikla virlisiin insanlardaki
patogenezini artiran adaptif bir mutasyon tespit ettiklerini
bildirmistir. Jennifer Doudna ve aragtirma grubunda bulunan
Andrew Mehle, Proceedings of the National Academy of Sciences
(PNAS)'da "Adaptive strategies of the influenza virus polymerase
for replication in humans" baglikli bir makale yaymlamislardir.

Mehle, arastirmalarinin yeni influenza viriislerinin ortaya
¢ikmasini kontrol eden siireglerin anlagilmasina yonelik yapilan
aragtirmalarin Onemine dikkat ¢ektigini sGylemistir.

influenza viriisiiniin capraz tiir enfeksiyonlarin biyolojik
bariyerlerini agabildigi yollardan biri viriisiin replike olmasin
saglayan polimeraz enzimindeki mutasyonel degisikliktir. Bu tiir
mutasyonlarin belirlenmesi influenza pandemisinden 6nlemede
veya enfeksiyonlara karsi yeni agilarin olusturulmasida anahtar
rol oynamaktadir. Polimeraz fonksiyonlarindaki bozukluk
viriisiin replikasyonunu durdurabilir ve bu sayede enfeksiyonun
yayilmasi ve siddeti azaltilabilir.

Doudna, viriislerin insanlarda ortaya ¢ikmalarini diizen-
leyen siireglerin viriis ve konak arasinda kompleks karsilikls
etkilesimleri igerdigini soyliiyor ve gelecekteki salginlarin kont-
rol edilebilmesi i¢in influenza virtislerinin ¢ok sayida tiirii
enfekte edebilme kabiliyetini kazanma mekanizmalarini
anlamanin sart oldugunu ekliyor. influenza viriisiiniin yeni bir
tire bulagmasmmn viriisiin sekiz geninden herhangi birinde
meydana gelen mutasyonlardan etkilenebilecegini bildiriyor.

influenza polimerazi, influenza genomunun konak hiicrede
transkripsiyon ve replikasyonunu saglamak igin viral RNA ve
niikleoprotein ile birlikte galisan PB1, PB2 and PA proteinlerini
icermektedir. Kus gribi virlisii ile yapilan caligmalar PB2
proteinindeki bir mutasyonun (aminoasit zincirinin belirli bir
bolgesindeki glutamik asitin lizin ile yer degistirmesi) viriisiin
kuglardan insanlara gecmesini sagladigini gdstermistir.
Glutamik asit PB2 proteininde korundugunda (mutasyon
olmamasi durumunda) polimerazin insan hiicrelerine etki
etmesini baskilar. Mevcut H1NT1 viriislerine bakildiginda ise
sagirtici olan durum, viriisiin PB2 proteininde inhibitor glutamik
asit bulunmasima ragmen insanlarda replike olabilmeleridir.

Yapilan caligmada, 2009 HIN1 virtistiniin PB2
proteinindeki SR mutasyonu sayesinde insan hiicrelerinde
polimeraz etkinligini artirabildigi goézlemlenmistir. SR
mutasyonun viriislerin insanlar1 enfekte etmesinde yeni bir yol
oldugunu dogrulamak i¢in Mehle ve Doudna bu mutasyonu kug
gribi virtistiniin PB2 proteininde olusturdular. Sonugta, bu
mutasyonun H1N1 viriisiinde oldugu gibi kus gribi virtisiinde de
insanlarda polimeraz aktivitesini artirdigini ve kendini replike
edebildigini buldular.

Mehle, PB2'deki SR polimorfizminin glutamik asitin lizin ile
yer degistirmesi ile ayni etkiyi yarattigini agikladi. Aslinda izole
edilen tiim 2009 H1N1 viriisleri bu agiklamayi destekler bicimde
SR mutasyonunu igeriyor. Buna ragmen heniiz polimerazdaki
degisikliklerin mi yoksa viriisteki diger mutasyonlarm mi daha
6nemli oldugu bilinmiyor.

Mehle ve Doudna polimeraz mutasyonu ve neden gelistigi
hakkinda kapsamli bilgiler edinebilmek i¢in birgok biyokimyasal
ve yapisal galigma yiiriitiiyor.

Mehle, influenza polimerazinda mutasyona neden olan ve
gelismekte olan tedavi stratejilerinde yararlanmak tizere yeni
acilimlar saglayabilecek insan hiicrelerine 6zgii 6zelligin ne
oldugunun tanimlanmasinin gerekli oldugunu bildirdi.

Kaynak: http://medicineworld.org/stories/lead/12-
2009/biological-route-for-swine-flu-to-human.html (10 Aralik
2009)
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